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Kniha je standardni vysokoskolskou ucebnici a jejimi
autory jsou univerzitni pedagogové z Department of Ma-
terials Science and Metallurgy, University of Cambridge.
Ucebnice je rozdélena do dvou ¢asti a sice: ¢ast I — Idealni
krystaly, ¢ast Il — Nedokonalé krystaly.

V ¢asti I jsou vysvétleny elementy klasické krystalo-
grafie — miizkova geometrie, bodové a prostorové grupy,
krystalové struktury se zaméfenim na stru¢nou systemati-
ku anorganickych struktur, a je uvedena i struktura tuhych
roztokl a polymert. Dale ¢ast I zmintuje amorfni materia-
ly, pény, pérovité materialy, kapalné krystaly, kvazikrysta-
ly a nesouméfitelné (incommensurate) struktury. Zavér
casti | obsahuje zaklady tenzorového poctu a jeho pouziti
pro vysvétleni elastickych a piezoelektrickych vlastnosti
krystald.

V casti I je probirdna textura, skluz, dislokace, bodo-
vé defekty, dvojcaténi, martenziticka transformace a krys-
talové povrchy a rozhrani. K ¢asti II jsou pfidany dodatky
zahrnujici pouziti vektorové algebry pfi krystalografickych
vypoctech, stereografickd projekce, skluzové systémy
a krystalova strukturni data. Nechybi také odkazy na zaji-
maveé webové adresy a vypocetni programy.

Jak jiz vyplyva z pracovisté autorti, ucebnice je sme-
rovana pfedevS§im na kovy a anorganické materidly. Je
pojata fenoménove, tzn., Ze vysvétluje pouze jevy a jejich
podstatu a nezabyva se piisluSnymi analytickymi technika-
mi ani materidlovymi aplikacemi. Vynika didakticky vytii-
benym vykladem, ktery oceni nejen studenti Univerzity
v Cambridge, ale vSichni, ktefi se cht&ji vzdé¢lat
v materialovych védach, specialné v kovovych materia-
lech. V zavéru kazdé kapitoly je uveden velmi slusny za-
sobnik pfikladii a cviCeni a seznam rozsifujici literatury.
Vysledky ptikladl nalezne ¢tenat v zavéru celé knihy.

Samoziejmosti je i vécny rejstiik. I kdyz je kniha
predevsim zékladni ucebnici neménnych krystalografic-
kych ,,pravd®, jsou v nékterych pasazich zminény i velmi
moderni trendy, napt. celularni materialy.

Predlozena ucebnice, v zaplavé texti podobného ob-
sahu, bezesporu vynika a 1ze ji doporucit i ¢eskym vysoko-
Skolskym studentim materidlovych oborl jako rozsifujici
literaturu.

Bohumil Kratochvil
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Kniha ,,Intrinsically Disordered Protein
Analysis“ piinasi ve dvou svazcich
pfehled o souc¢asném poznani v oblasti
nestrukturovanych nebo Spatné sbalenych proteind (IDP).
Vétsina proteini vykonava svoji funkci az po spravném
sbaleni do nativniho stavu. Nékteré vsak zaujimaji rizné
konformace napt. v disledku mutaci, zménou posttranslac-
nich modifikaci nebo vlivem vnéjSich podminek. Kromé
toho bylo objeveno mnoho proteint, které nemaji defino-
vanou strukturu, a presto plni dilezité biologické funkce.
Predpoklada se, ze pravé strukturni flexibilita je funkéni
prednosti této kategorie proteinti, nebot’ jim dovoluje inter-
agovat s pestrou Skalou vazebnych partnert at’ z kategorie
proteint, membran, nukleovych kyselin nebo malych mo-
lekul. S rozsitujicimi se poznatky o souvislosti takovychto
proteint s riiznymi typy onemocnéni nabyva tato proble-
matika na vyznamu a dokonce dostala pojmenovéni
,;unfoldomics*.

Prvni dil je ¢lenén do Ctyt ¢asti vénovanych i) stano-
veni IDP v zivych burikach; ii) technikam zalozenych na
NMR spektroskopii; iii) vibra¢ni spektroskopii a iv) dal-
§im spektroskopickym metoddm. Uvodni kapitoly prvni
casti popisuji moznosti stanoveni IDP na zaklad¢ jejich
nachylnosti k degradaci v proteasomech v bezbunécném
systému bez nutnosti pfedchoziho rozbalovani, dale ptipra-
vy vzorkd pro rozvijejici se oblast NMR spektroskopické
analyzy IDP v eukaryotickych bunikach, zejména zptsobil
vneseni znac¢enych, nesbalenych proteini do bunék a sta-
noveni jejich biologickych ucinkt pro zajisténi kvalitniho
vzorku pro spektroskopicky experiment. Jsou diskutovany
i moznosti studia stability a dynamiky IDP v bunkach.
Druh4 c¢ast, popisujici techniky zaloZzené na NMR spektro-
skopii, je zaméfena na specifickou problematiku charakte-
rizace dynamického chovéani IDP na zéklad€ analyzy resi-
dualnich dipolarnich interakci, méfeni paramagnetickych
relaxaci vzdalenych residui pomoci specifického znaceni
proteint pro zvyseni paramagnetické relaxace, az po méfe-
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ni chemickych posuni pro analyzu transientnich sekundar-
nich struktur a vyuziti NMR v pevném stavu. Dalsi metoda
ukazuje moznost vyuziti alfa protond, namisto bézné pou-
zivanych amidovych atomd, pti vypoctu struktury patete
IDP. Tteti Cast se vénuje metodam vibracni spektroskopie
pouzivanych pfti studiu IDP, jako je napf. infraCervena
spektroskopie s Fourierovou transformaci, sledovani struk-
turnich zmén vibraéni spektroskopii, studium nesbalenych
peptidit cirkularnim dichroismem, Ramanovou spektros-
kopii a infracervenou spektroskopii izotopové znacenych
peptidii. Ctvrta &ast shrnuje nékteré zbyvajici spektrosko-
pické techniky, jako jsou elektronova paramagneticka re-
sonan¢ni spektroskopie pro méfeni strukturnich zmén,
metody spektroskopie cirkularniho dichroismu, méfeni
optické rotacni disperse pro posouzeni stavu sbaleni pro-
teinu a UV-Vis absorpéni spektroskopie. Nékolik kapitol
této Casti je také vénovano fluorescenénim metodam pou-
zitelnym pro studium konformace IDP. Patii sem flu-
orescencni spektroskopie vyuzivajici pfirozenou flu-
orescenci aminokyselin, stanoveni fluorescence barviv
navazanych na molekuly proteint, ¢i méfeni doby trvani
fluorescencnich intensit, FRET nebo specialni metoda
konfokalni mikroskopie; fluorescen¢ni korelacni spektros-
kopie pro analyzu dynamickych vlastnosti IDP.

Druhy dil knihy obsahuje ¢asti tykajici se produkce
a purifikace IDP, metod studia konformac¢nich zmén, po-
zorovani jednotlivych molekul a stanoveni jejich velikosti
a tvaru. Prvni kapitoly pokracuji v pfehledu variant meto-
dy FRET od imobilizace jednotlivych molekul po konfo-
kalni mikroskopii. Dal§i pokroc€ilé techniky jsou silova
spektroskopie jednotlivych molekul a pozorovani nesbale-
nych domén pomoci mikroskopie atomarnich sil. Druha
Cast tohoto svazku presentuje metody stanoveni tvaru
a velikosti IDP jako jsou rychlostni sedimentacni analyza,
rentgenova krystalografie, méfeni rozptylu svétla a neutro-
nl nebo gelovd chromatografie v kombinaci s nékterou
z predchozich technik. Tteti ¢ast, informujici o metodach
analyzy konformac¢niho chovéni molekul si v8§ima napft.
techniky méfeni konformaénich zmén indukovanych dena-
turacnim c¢inidlem nebo zménou pH, identifikace IDP 2D
elektroforézou modifikovanou pro odliseni teplotné stabil-
nich a labilnich molekul, diferen¢ni skenovaci mikrokalo-
rimetrie, ¢i stanoveni primérného naboje proteinu. Dale
jsou zde obsazeny protokoly pro NMR spektroskopickou
analyzu zmén IDP, indukovanych zahifevem nebo pro stu-
dium laserem vyvolanych zmén pomoci Ramanovy spek-
troskopie. Pro identifikaci nesbalenych domén muze po-
slouzit rovnéz analyza peptidi ziskanych kontrolovanou
proteolyzou nebo déleni ve dvojfazovém systému. Ctvrta
¢ast druhého dilu knihy pojednava o hmotnostni spektro-
metrii, ktera mize byt pouZita k charakterizaci konformac-
nich zmén, lokalizaci flexibilnich oblasti, analyzu mezi-
molekularnich interakci a agregace proteinti, konkrétné
téch, u nichz je tento jev pfiCinou neurodegenerativnich
onemocnéni. Posledni ¢ast je zaméfena na otdzky posuzo-
vani rozpustnosti IDP pted purifikaci, pouZiti proteomic-
kych metod pro identifikaci IDP a specidlni metodu selek-
tivniho IDP znaceni izotopy aminokyselin.
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Lze ptedpokladat, Ze kniha bude uzitecnym radcem
védctim, ktefi se chtéji zabyvat studiem nestrukturovanych
proteint. Tato kniha ma potencial splnit svij cil deklarova-
ny v Gvodu, tedy poskytnout jim pfehled metod pouZitel-
nych v této oblasti vyzkumu.

Tomas Ruml
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Kniha ,,Electron Crystallography of Soluble and
Membrane Proteins“ pfinasi v piehled o soucasném stavu
poznani v oblasti krystalografického studia struktur roz-
pustnych i membranovych proteinti v prostfedi blizicim se
jejich pfirozenému vyskytu. Kniha ptinasi protokoly po-
kryvajici pomérné Sirokou oblast této problematiky od
pripravy vzorki, krystalizace proteinti, monitorovani vy-
tvofenych krystalti po zpracovani dat a modelovani kon-
formaénich zmén. Uvod je vénovan historii rozvoje elek-
tronové krystalografie a vysvétleni jejiho zakladniho prin-
cipu tj. vytvofeni trojrozmérné mapy na zéklad€ informaci
o obrazu a elektronové difrakci krystald, ziskanych elek-
tronovou mikroskopii. Navazuji zdkladni techniky bakteri-
alni exprese membranovych proteint, jejich purifikace
a ptipadného skladéani. Ty jsou doplnény i protokolem pro
pripravu stabilnich transfektanti a produkci rhodopsinu
v bunécéné linii HEK?293. Nasleduji kapitoly popisujici
dvojrozmérnou krystalizaci membranovych proteind, ana-
Iyzu dvojrozmérnych krystali pomoci transmisni elektro-
nové mikroskopie (TEM), kryoelektronové mikroskopie
(kryo-EM) vcetné& piipravy sit€k a pofizovéni elektronmi-
kroskopickych snimkt a difrakénich dat s vysokym rozli-
Senim. Dalsi kapitoly jsou vénovany vyhodnocovani
a posuzovani kvality elektronkrystalografickych dat jako
je zpracovani obrazu dvojrozmérnych krystald, jejich slu-
covani s obrazy ziskanymi naklonénim vzorku pro vytvo-
feni trojrozmérné rekonstrukce, fazovani difrakénich dat
a vkladani strukturnich dat do trojrozmérnych map
z kryo-EM, pouziti vypocetni techniky pro zpracovani
difrak¢nich vzorkti a nechybi diskuse o novych trendech
v elektronové krystalografii. Jsou nastinény i vysokokapa-
citni metody elektronové krystalografie vcetné moznosti
automatizace, vybéru instrumentace, soucasné¢ho stavu
dostupnych pfistroji pro elektronovou krystalografii
a vyhledu jejich mozného vyvoje. Nasleduji specialni me-
tody jako stanoveni struktury core HIV z tubularnich krys-
talll ptipravenych in vitro, kryo-EM jediné Castice, elektro-
nova tomografie parakrystalickych struktur nebo vysoko-
rozliSujici zobrazovani krystali membranovych proteinQ
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pomoci mikroskopie atomdrnich sil nebo Rentgenové
krystalografie. Je zde i kapitola popisujici zaklady NMR
spektroskopie.

Lze predpokladat, ze kniha, kterd poskytuje kromé
nutnych teoretickych tvodi i protokoly k jednotlivym
metodam, bude uziteCnym radcem védctim, ktefi se chtéji
zabyvat elektronovou krystalografii proteinti. Kniha ma
potencial poskytnout vyzkumnym pracovnikiim fundovany
prehled metod pouzitelnych v této oblasti vyzkumu.

Tomas Ruml
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Je nutno konstatovat, ze kniha s ndzvem: ,,PCR de-
tection of microbial pathogens® je zaméfena vyhradné na
detekci bakterialnich patogent. V uvodu jsou diskutovany
aspekty standardizace metody pro zajisténi kvality a spo-
lehlivosti dat, véetné moznosti jejich posuzovani a plat-
nych smérnic jako je napt. MIQE (Minimum Information
for Publication of Quantitative Real-Time PCR Experi-
ments). Kromé toho jsou nastinény diivody moznych kom-
plikaci pii diagnostické kvantitativni PCR, jako je napf.
selhani metody v disledku $patné optimalizovanych pod-
minek ¢i pfitomnosti inhibitorti. Tato Cast je doplnéna
i radami pro odstranéni konkrétnich problémt. Jednotlivé
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protokoly pak popisuji zplisob zpracovani vzorku pro de-
tekei bakterialnich patogenti v krvi nebo zjisténi bakterial-
ni kontaminace ve vzorcich koncentrovanych krevnich
desti¢ek. Posledné jmenovany postup, provadény pomoci
kvantitativniho PCR a pratokové cytometrie, by mél pred-
chazet transfuze pro dodrzeni primarniho bezpe¢nostniho
pozadavku tj. eliminaci rizika fatalni septické reakce. Na-
sleduji specifické metody zaméfené na detekci konkrétnich
patogend, jako je napt. prikaz Staphylococcus aureus,
resistentniho k methicilinu (MRSA) s pouzitim primert
specifickych pro geny MRSA, véetné genu pro produkci
toxického proteinu Panton-Valentine leukocidinu. Metoda
je uvedena i se sekvencemi primerd, podobné jako je tomu
ve vSech nasledujicich kapitolach pojednévajicich o detek-
ci Haemophilus influenzae a dalsich bakterii napadajicich
respiracni trakt, konkrétng: Legionella pneumoniae, Myco-
plasma pneumoniae, Chalmydophila pneumoniae, Pneu-
mocystis jirovecii, multiresistentni Mycobacterium tuber-
culosis, ¢i riznych druhti rodu Bordetella. Dalsi protokoly
jsou zaméfeny na piimou detekci pomalu rostouci bakterie
Mycobacterium ulcerans, ktera zpusobuje vazné kozni
onemocnéni, bakterii rodu Bartonella, zptsobujicich napft.
lymfoadenopatii, nebo na simultanni detekci patogentii
urogenitalniho traktu. Do vyctu detekovanych patogennich
bakterii 1ze ptidat i Clostridium difficile, Leptospira spp.,
Helicobacter pylori, enteropatogenni kmeny Escherichia
coli a Shigella a n¢které druhy rodu Campylobacter.

Kniha poskytuje kromé teoretického uvodu, cileného
na nékteré problematické stranky detekce bakterialnich
patogenti pomoci PCR, i detailni protokoly pro zjiSténi
konkrétnich patogennich kmeni vcetné sekvenci primert.
Proto miZze byt uzitecnym rddcem odbornikiim rozvije;ji-
cim tuto oblast.

Tomdas Ruml



